
INICIO

RECOLECCIÓN Y AISLAMIENTO
— Recolectar muestras de agua

— Cultivar muestras en medios específicos
— Aislar cepas individuales de microalgas

EXTRACCIÓN DE DNA
— Extraer ADN genómico con protocolo CTAB

— Verificar calidad del DNA (electroforesis y espectrofotometría)

AMPLIFICACIÓN DEL GEN 18S
— Diseñar primers específicos para el gen 18S

— Optimizar condiciones de PCR
— Confirmar amplificación en gel de agarosa

IDENTIFICACIÓN DE SNPS Y DISEÑO DE PRIMERS
— Secuenciar fragmentos amplificados

— Alinear secuencias para identificar SNPs
— Diseñar primers específicos para cada SNP

Validación de primers
— Evaluar especificidad de primers con PCR
— Verificar amplificación en gel de agarosa

— Secuenciar productos de PCR para confirmar identidad

ANÁLISIS FILOGENÉTICO
— Construir árboles filogenéticos con secuencias del gen 18S

CONSTRUCCIÓN DE BASE DE DATOS
— Recopilar información de SNPs, secuencias y especies

APLICACIÓN A MUESTRAS AMBIENTALES
— Recolectar muestras ambientales
— Extraer ADN y amplificar gen 18S

— Analizar SNPs e identificar especies con la base de datos

FIN
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Recolección y aislamiento de microalgas ✅

Extracción de ADN ✅

Amplificación del gen 18S ✅

Identificación de SNPs y diseño de primers ✅

Validación de primers ✅

Análisis filogenético ✅

Construcción de base de datos ✅ ✅

Aplicación a muestras ambientales ✅
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INTRODUCCIÓN
Las microalgas nativas de Yucatán son fundamentales para los
ecosistemas locales y tienen un alto potencial biotecnológico. Sin
embargo, su identificación precisa es compleja debido a su diversidad
taxonómica (Guiry, 2012). Este proyecto emplea Polimorfismos de un
Solo Nucleótido (SNP) en el gen 18S del ADN ribosomal, una
herramienta molecular rápida y eficiente (Hillis & Dixon, 1991; Park et
al., 2021). Este enfoque busca contribuir al conocimiento de la
biodiversidad microalgal, fomentando su conservación y uso en áreas
como la acuacultura, los biocombustibles y la biorremediación
(Mammadov et al., 2012).

RESULTADOS
Vinculación con el Centro de Investigación Científica de Yucatán
(CICY).
Se recibió una capacitación y se armó el siguiente cronograma de
actividades:
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OBJETIVOS
General:
Implementar una metodología molecular basada en SNP del gen 18S
DNA para identificar rápidamente microalgas nativas de Yucatán,
promoviendo su estudio y aplicación biotecnológica.

Específicos:
Recolectar y aislar microalgas de hábitats acuáticos de Yucatán.1.
Realizar un protocolo de extracción de ADN genómico.2.
La amplificación por PCR para identificación específica.3.

METODOLOGÍA

CONCLUSIONES 
Este proyecto, en colaboración con el CICY, busca
desarrollar una herramienta molecular innovadora
basada en el análisis de SNPs del gen 18S del ADN
ribosomal para identificar microalgas nativas de
Yucatán. Esto permitirá obtener información clave sobre
su biodiversidad, con aplicaciones en biotecnología y
conservación, contribuyendo al conocimiento científico
y al desarrollo sostenible de la región.


