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INTRODUCCION

Las microalgas nativas de Yucatan son fundamentales para los
ecosistemas locales y tienen un alto potencial biotecnoldgico. Sin
embargo, su identificacion precisa es compleja debido a su diversidad
taxondmica (Guiry, 2012). Este proyecto emplea Polimorfismos de un

METODOLOGIA

INICIO

Solo Nucleétido (SNP) en el gen 18S del ADN ribosomal, una RECOLECCION Y AISLAMIENTO
herramienta molecular rdpida y eficiente (Hillis & Dixon, 1991; Park et . — Recolectar muestras de agua |

— Cultivar muestras en medios especificos
al., 2021). Este enfoque busca contribuir al conocimiento de la — Aislar cepas individuales de microalgas
biodiversidad microalgal, fomentando su conservacion y uso en areas
como la acuacultura, los biocombustibles y la biorremediacion EXTRACCION DE DNA
(Mammadov et al., 2012). = — Extraer ADN gendmico con protocolo CTAB

— Verificar calidad del DNA (electroforesis y espectrofotometria)

OBJETIVOS

AMPLIFICACION DEL GEN 18S

General: — Disefiar primers especificos para el gen 18S
Implementar una metodologia molecular basada en SNP del gen 18S g — Optimizar condiciones de PCR
DNA para identificar rapidamente microalgas nativas de Yucatan, — CemhTE el il Eeh C HEl e R CErese

promoviendo su estudio y aplicacidon biotecnoldgica.
IDENTIFICACION DE SNPS Y DISENO DE PRIMERS

E ifi . — Secuenciar fragmentos amplificados
SPECITICos: — Alinear secuencias para identificar SNPs
1.Recolectar y aislar microalgas de habitats acuaticos de Yucatan. — Disefiar primers especificos para cada SNP
2.Realizar un protocolo de extraccion de ADN gendmico.
3.La amplificacion por PCR para identificacion especifica. Validacién de primers
— Evaluar especificidad de primers con PCR
— Verificar amplificacion en gel de agarosa
— Secuenciar productos de PCR para confirmar identidad
_ y - , ANALISIS FILOGENETICO
e Vinculacion con el Centro de Investigacion Cientifica de Yucatan — Construir arboles filogenéticos con secuencias del gen 185
(CICY).
* Se recibio una capacitacion y se armo el siguiente cronograma de CONSTRUCCION DE BASE DE DATOS
actividades: — Recopilar informacién de SNPs, secuencias y especies
— 1 t t | APLICACION A MUESTRAS AMBIENTALES

— Recolectar muestras ambientales
— Extraer ADN y amplificar gen 18S
Recoleccién y aislamiento de microalgas — Analizar SNPs e identificar especies con la base de datos
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Amplificacién del gen 18S CONCLUSIONES

Este proyecto, en colaboracion con el CICY, busca
validacién de primers desarrollar una herramienta molecular innovadora
basada en el analisis de SNPs del gen 18S del ADN
ribosomal para identificar microalgas nativas de
Construccién de base de datos Yucatan. Esto permitira obtener informacion clave sobre
su biodiversidad, con aplicaciones en biotecnologia y
conservacion, contribuyendo al conocimiento cientifico
y al desarrollo sostenible de la regidn.

Identificacion de SNPs y disefio de primers

Analisis filogenético

Aplicacion a muestras ambientales
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