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1. INTRODUCCION 2 OBJETIVO
Este proyecto se enfoca en la General:

identificacion de microalgas mediante el
analisis de Polimorfismos de un Solo
Nucledtido (SNP) en el gen 18S del ADN

ribosomal,

Especificos:
una herramienta molecular
rapida y eficiente. Las microalgas son
los ecosistemas

esenciales para

acuaticos y poseen un alto potencial en
los

aplicaciones como la acuacultura,

biocombustibles y la biorremediacion. Sin

|[dentificar SNP en el gen 18S DNA para caracterizar rapidamente microalgas nativas

de Yucatan, promoviendo su estudio y aplicacion biotecnoldgica.

1.Recolectar y aislar microalgas de habitats acuaticos de Yucatan.
2.Realizar extraccion de ADN gendmico.

3.Amplificar por PCR para identificacion especifica.

embargo, su identificacion precisa resulta
complicada debido a la gran similitud en

El de

permite  superar

3. METODOLOGIA

sus formas. uso técnicas

moleculares estas

Definir medios de cultivos

limitaciones y contribuir al conocimiento y ciano (BG11) y algas verdes

(Bold Basal)

aprovechamiento de la biodiversidad

microalgal.

Comparacion de
secuencias entre
especies

5.CODIGO QR

Observaciones al
microscopio

1.Realizar agitaciones
manuales

2. Verificar adaptacion al
medio

Extraccion de ADN

1.Seleccidén de cepas
viables

2.Amplificacion del 18S
rDNA

Resiembra de los |
cultivos

1.Dar seguimiento al
crecimiento

2. Toma de muestra

3.0bservaciones al

microscopio

Conseguir crecimiento /
de biomasa

1.Evitar la proliferaciéon de
microorganismos externos

2.Inocular en medio BG11Y Bold
Basal

3.Medicion de biomasa

Documentacion Final

Disefio de primers

1.Validacioén de primers

2. Evaluar especificidad de primers con
PCR

3. Recopilar informacidén de SNPs,
secuencias y especies

2DA SIEMBRA DIA 12

CHL-02 (Chlorella Vulgaris)
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CIANO-06 (Synechocytis Sp)

4. RESULTADOS Y
CONCLUSIONES

Hasta el momento, las cianobacterias vy
microalgas han mostrado un crecimiento positivo
y una rapida adaptacion a los medios de cultivo.
Inicialmente, se detectd contaminacion por
macroalgas, microalgas envejecidas y posibles
hongos, pero la re-siembra permitié reducir estos
agentes y conservar los microorganismos de
interés. A lo largo del proceso, se ha observado
la morfologia de las microalgas y se ha
comparado con algunos reportes de la literatura.
Sin embargo, no ha sido posible identificarlas
con certeza, ya que presentan formas muy
La

realizarse posteriormente mediante técnicas

similares entre si. identificacion podra
moleculares. En general, los avances han sido
satisfactorios, no se han presentado problemas
hasta ahora, y se espera definir el siguiente paso

en el desarrollo del proyecto.
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